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Ementa; 
Estudos de GWAS observaram que >90% dos SNPs 
associados para doenças complexas e resposta a 
fármacos estão localizados em regiões não codificantes 
do genoma humano. Interpretar o papel funcional destes 
SNPs e identificar as variações causais é controverso e 
depende da compreensão dos mecanismos relacionados 
a elementos regulatórios do genoma. Neste Curso serão 
abordados conceitos de Genômica Funcional, dados do 
consórcio ENCODE disponíveis na plataforma UCSC 
Genome Browser e métodos para identificação de 
elementos regulatórios. Os objetivos são auxiliar os 
discentes como interpretar o papel de elementos 
regulatórios na anotação funcional de SNPs não 
codificantes associados em GWAS para doenças 
complexas e resposta a fármacos, na anotação funcional 
de SNPs em potenciais regiões acentuadoras e discussão 
de artigos e projetos na área 
 
METODOLOGIA DE ENSINO: 
Aulas Síncronas, Leituras e Grupos de discussão de artigos 
e Seminários. 
METODOLOGIAS DE AVALIAÇÃO: 
(1) Participação nos Grupos de Discussão; 
(2) Seminários e 
(3) Mini-Projeto de Pesquisa 
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